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POPULACIOGENETIKAI PARAMETEREK, TENYESZERTEKEK
ES TRENDEK MAGYAR TARKA BIKAK HIZLALASI ES VAGASI
EREDMENYEI ALAPJAN

POLGAR J. PETER - SZABO FERENC - KOVACS AKOS -
KOVACS-MESTERHAZY ZOLTAN - BENE SZABOLCS

OSSZEFOGLALAS

A Szerz6k a Magyartarka Tenyészt6k Egyesuletének ivadékteljesitmény-vizsgalati adatbazist
felhasznélva 1162 magyar tarka hizébika hizlalasi és vagasi eredményei alapjan populéciégenetikai
paramétereket, tenyészértékeket, valamint fenotipusos és genetikai trendeket becsultek. A trend-
szamitashoz sulyozott lineéris regresszié-analizist, a paraméterbecsléshez tobbtényezds variancia-
analizist hasznaltak. A legkisebb 6roklédhetéségi értéket (0,23) a SEUROP faggyussagi pontszam
esetén kaptak. Az izmoltsagi pontszam, a SEUROP izmoltsagi pontszdm és a szinhuUs szazalék
oroklédhetésége kozepes volt (h2 = 0,32, 0,26, ill. 0.32). A tobbi tulajdonsag h2 értéke nagy volt
(0,42-0,52). A 2001 és 2019 kdzott sziletett bikak hizlalasi és vagasi tulajdonsédgainak fenotipusos
trendje stagnal6 tendenciat mutatott. Az apak tenyészértékei kdzott egyes tulajdonsagoknal (élet-
napra jutd sulygyarapodas, hasitott test sulya) nagyobb, més tulajdonsagoknal (vagasi szazalék,
SEUROP izmoltsagi pontszam) kisebb eltéréseket talaltak. A genetikai trendszamitas adatai szerint a
vizsgalt tulajdonsagok meredekségi értékei pozitivak voltak, a becsllt idészakban a genetikai trendek
enyhén javulé irdnyt mutattak. Megallapitottak, hogy a magyar tarka fajta hdstermelé-képessége
az elmult idészakban nem csékkent.

Polgér, J. P. - Szab, F. - Kovacs, A. - Kovdcs-Mesterhézy, Z. - Bene, Sz.: SOME POPULATION
GENETIC ASPECTS OF BEEF PRODUCTION OF DUAL PURPOSE HUNGARIAN SIMMENTAL
SLAUGHTERED BULLS

SUMMARY

This paper presents the results of the study on phenotypic and genetic trends, population genetic
parameters, heritability and breeding values of fattening and slaughter traits of 1358 Hungarian
Simmental bulls evaluated on the progeny test database of Association of Hungarian Simmental
Breeders. Trends were calculated by weighted linear regression analysis, while the population genetic
parameters and breeding values used general linear model (GLM). According to the results, the
lowest heritability value (h2 = 0.23) in SEUROP fatness score was found. In case of the muscularity
score, the SEUROP conformation score and the meat percentage medium (h2 = 0.32, 0.26 and
0.32), in case of other traits high heritability (h2 = 0.42-0.52) values were estimated. The phenotypic
trends of the fattening and slaughtering traits of bulls born between 2001 and 2019 showed a
stagnant direction. Between the breeding values of sires for some traits (weight gain per day of
life, carcass weight) larger, with other traits (dressing percentage, SEUROP conformation score)
smaller differences were found. By the data of the genetic trend calculation, the steepness values
of the evaluated traits were positive, the genetic trends showed a slightly improving direction in the
estimated period. The results indicate that the beef production ability of dual purpose Hungarian
Simmental breed has not reduced in the past years.
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BEVEZETES ES IRODALMI ATTEKINTES

Napjainkban a gazdasagok meglehetésen kevés bikat és Uiszét hizlalnak - kdze-
pes, illetve nagy élésulyra - Magyarorszagon. A hishasznu allomanyokbél szarmazoé
valasztott borjak nagy része, mint hizéalapanyag elhagyja az orszagot, és kulféldon
kerUl hizlalasra, majd vagasra. Ebbdl adéddan hazankban, az utébbi idében csak
meglehet8sen kevés tapasztalattal rendelkezlink a kilénb6z8 fajtaju, genotipusu
és ivarl szarvasmarhak hizlalasi és vagasi teljesitményérél (Hollé és mtsai, 2008).
llyen adatok a nemzetkdzi szakirodalomban is kisebb aranyban allnak rendelkezésre
(Ozliitiirk és mtsai, 2004; Geuder és mtsai, 2012; Bure$ és Bartori, 2018).

A klldnb6z6 fajtaju szarvasmarhak hizlalasi és vagasi tulajdonsagainak 6rok-
I6dhetdségérdl szamos forrasadat talalhaté a szakirodalomban. Crews és mtsai
(2003) szerint a vagasi suly és a hasitott felek sulyanak h? értéke 0,47, ill. 0,53 volt
szimentali dllomanyokban. Su és mtsai (2017) a hasitott test stlyanak 6réklédhe-
téségére az el6zénél kisebb (0,34) adatot kdzoltek. Hickey és mtsai (2007) tobb
fajtat érint6 adatbazis kiértékelése soran az SEUROP mindsitési pontszamok 6rok-
I6dhetdségét kicsinek (0,17-0,26) talaltak. Rumph és mtsai (2007) vizsgalataban
a szimentdli apasagu hizébikak hasitott féltesthez kotédd tulajdonsagainak a h?
értéke 0,12-0,34 kozotti értéket mutatott. Engellandt és mtsai (1999) eredményei
alapjan a gelbvieh fajtaju hizobikak vagasi szazalékanak az 6roklédhetdsége
0,50 volt. Tobb fajta adatait tartalmazé adatbazis kiértékelését kbvetéen Coyne és
mtsai (2019) az el6z8h6z hasonlé h? értéket (0,48) tapasztaltak a vagasi szazalék
esetén. Az izmoltsagi pontszam 6roklédhetéségét Cesarani és mtsai (2020) olasz
szimentdli allomanyban alacsonynak (0,23) talaltak.

Az ivadékok hustermeld-képességét, azaz a ndvekedés Gtemét, a sulygyarapo-
dast, vagy a vagasi mutatészamokat - a genetikai tényezék mellett - nagymértékben
befolyasolhatjak a kiléonb6zd kornyezeti hatasok is (Voriskova és mtsai, 2002).
A hizodalmassagot és a vagoértéket befolyasold kdrnyezeti tényezék vizsgalatardl
szamos szakirodalmi forrasmunka latott napvilagot (Gregory és mtsai, 1994; Steen,
1995; Laborde és mtsai, 2001; Bjelka és mtsai, 2002). A nevezett forrasmunkak
eredményeit korabbi munkankban (Polgar és mtsai, 2005) részletesen bemutattuk,
igy azokat itt nem részletezziik.

A hizlalasi és vagasi tulajdonsagok fenotipusos és genetikai trendjének alaku-
lasarél nagyon kevés Ujszer(i adatot talaltunk a szakirodalomban (Emmerling és
mtsai, 2019). Szimentali fajtaban Elzo és mtsai (1987), bajor tarka fajtdban Kégel
és mtsai (1995) kozoltek adatokat, de ezek meglehetdsen réginek tekinthetdk.
Potocnik és mtsai (2007) szlovén szimentali allomanyokban szamos tejterme-
léshez, killemhez és vagashoz kapcsol6dé tulajdonsagban ndvekvd genetikai
trendeket allapitottak meg. Kaps és mtsai (2000) ivadékvizsgalatban részt vevd
szimentali hizébikak életnapra jutd sulygyarapodasanak fenotipusos trendjében
nem tapasztaltak tendenciaszer(i valtozast. Ehhez hasonld adatokat kdzéltek
Réhrmohser és Pichler (2002) is.

A fentiek tikrében jelen munkank célja az 6roklédhet8ségi- és tenyészértékek
meghatarozasa volt magyar tarka fajtaju hizébikak ivadékteljesitmény-vizsgalata
(ITV) soran rogzitett hizlalasi és vagasi tulajdonsagokban. Kivancsiak voltunk
arra, hogy az elmult 20 évben milyen irdnyt mutatott a vizsgalt tulajdonsagok
fenotipusos és genetikai trendje.
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ANYAG ES MODSZER

Jelen dolgozatunk két korabbi munkank (Polgar és mtsai, 2016; Bene és
mtsai, 2016) eredményeire épll. Ezért az adatbazis 6sszedllitasaban, valamint
a modszertani részekben sok hasonldsag talalhatd, melyek ismétlésétdl jelen
kéziratban eltekintiink.

A felhasznalt adatbazis

Munkéank soran Magyartarka Tenyészték Egyesuletének (MTE) orszagos ITV
adatbazisat dolgoztuk fel, melyben 1162 fajtatiszta magyar tarka hizdbika hizla-
lasi és vagasi adatai szerepeltek. A hizébikdk 6sszesen 111 apa és 1023 anya
ivadékai voltak. Az apankénti ivadékok szama 5 és 31 kdzo6tt valtozott, az egy
apara jutéd ivadékok szama atlagosan 10,5 volt. A hizdébikak 2001. januar 8. és
2019. december 8. kdz6tt szllettek, a vagasok 2002. majus 13. és 2021. majus
3. kozott zajlottak. A legfiatalabb hizdbika 12 hdnapos, a legidésebb pedig 27
honapos korban kerllt vagasra. Az ITV lebonyolitasaban ésszesen 10 hizlalé
Uzem (hizlalda) vett részt.

Az ITV szervezésének és lebonyolitdsanak a menetét, valamint a hizobikak tar-
tasanak és takarmanyozasanak a kérilményeit Fliller és mtsai (2009) részletesen
ismertették. Az adatok gydjtését a MTE munkatarsai rendszeresen felligyelték.
A kulldnb6z6 vagohidakon a mérések (pl. élésulymérés a vagas elétt, hasitott
felek mérése a vagas utan stb.) azonos mddszerrel, a vagasi technologia szem-
pontjabdl azonos idépontokban torténtek.

Az értékelt tulajdonsagok

Munkank soran 10 tulajdonsagot értékeltlink, melyek a kdvetkez8ék voltak:
izmoltsagi pontszam (IZM), hizlalasi végsuly (HVS), életnapra juté sulygyarapo-
das (SQGY), vagasi suly (VVS), hasitott test sulya (CAR), vagasi szazalék (VSZ),
életnapra juté csontos hus termelés (CST), SEUROP izmoltsagi és faggyussagi
pontszam (EUR, FAP), ill. szinhUs szazalék (HUS). Ezek jelolését, illetve a sza-
mitdsuk modjat az 1. tablazatban foglaltuk 6ssze.

A kérnyezeti tényez8k hatasanak vizsgalata

Az adatok kiértékelését tobbtényez8s variancia-analizissel (General Linear
Model - GLM) végeztik. A modell sszeallitasa soran a hizébikak apjat véletlen
(random), a hizlalas helyét (azt a hizlal6 telepet, ahonnan az ivadék a vagéhidra
ker(lt) és a hizobikak szliletési évét fix hatasként vettiik figyelembe (Lee és mtsai,
1997). A hizobikak vagaskori életkorat kovariansként épitettiik a modellbe. A munka
soran a fent nevezett tiz tulajdonsagot egymastél kilon kezeltlik és kilon-kilon
modellszamitast (futtatast) végeztliink. Az alkalmazott becsld modellek altalanos
alakjat a kovetkezéképp irtuk fel:

Y =H + S, +F +Y+bx, -X) +e

hijk
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1. tablazat

A vizsgalt tulajdonsagok
Tulajdonséag (1) Jelolés (12) | Szamitasi, vagy mérési modszer (13)
Izmoltsagi pontszam (pont) (2) 1ZM Egyedileg biralva a killemi biralat soran (14)
Hizlalasi végsuly (kg) (3) HVS A hizlalas végén egyedileg mérve (15)
Eletnapra jutd stlygyarapodas | SGY HVS / vagasi életkor (16) (VEK) x 1000
(g/nap) (4)
Vagasi suly (kg) (5) VVS Vagas el6tt egyedileg mérve a vagohidon (17)
Hasitott test sulya (kg) (6) CAR Egyedileg mérve a hasitas utan (18)
Vagasi szazalék (%) (7) VSZ CAR/VVS x 100
Eletnapra jutd csontos his CST CAR / VEK x 1000
termelés (g/nap) (8)
SEUROP izmoltsagi pontszam EUR A SEUROP rendszer szerint egyedileg biréalva. P
(pont) (9) =1 pont, E = 5 pont (19)
SEUROP faggyussagi pontszam | FAP A SEUROP rendszer szerint egyedileg biralva. 1
(pont) (10) =1 pont, 5 = 5 pont (20)
SzinhUs szazalék (%) (11) HUS szinhus (21) / CAR x 100

Table 1. The evaluated traits

traits (1); muscularity score (point) (2); final fattening weight (kg) (3); weight gain per day of life (g/
day) (4); slaughter weight (kg) (5); carcass weight (kg) (6); dressing percentage (%) (7); bone-meat
production per day of life (g/day) (8); SEUROP conformation score (point) (9); SEUROP fat coverage
score (point) (10); meat percentage (%) (11); sign (12); calculation and measuring method (13);
individually rated under the conformation scoring (14); individual live weight measured at the end
of fattening (15); slaughter age (16); individual live weight measured in the slaughter house before
slaughter (17); individual carcass weight after the splitting (18); individual SEUROP conformation
score of carcass in 5 categories from P = 1 point to E = 5 point (19); individual SEUROP fatness
score of carcass in 5 categories from 1 = 1 pointto 5 = 5 point (20); meat (21)

(Ahol y,. = ,h” apatol, ,i” helyen hizlalt ,j” évben sziiletett, ,k” koru hizobika
vizsgélt tulajdonsaga; u = az 6sszes megfigyelés atlaga; S, = az apa véletlen
hatésa; F, = a hizlalas helyének fix hatasa; Y, =a szilletési évjarat fix hatésa; b =
regresszios koefficiens (vagasi életkor); e, ‘= véletlen hiba).

Populaciégenetikai paraméterek, tenyészértékek

A populaciégenetikai paraméterek szamitasa Széke és Komldsi (2000), valamint
Lengyel és mtsai (2004) Utmutatasa alapjan, - a fent bemutatott - GLM modszerrel
(ANOVA Type lll) tértént. A munka soran minden tulajdonsag esetén négy értéket,
az ivadékcsoportok k6z6tti (genetikai) varianciat (V,), az ivadekcsoporton beldli
(kdrnyezeti) varianciat (V,), a fenotipusos varianciat (V,) és az 6rokolhetéségi er-
téket (h?) hataroztuk meg. Ezek szamitasanak a médjat korabbi dolgozatunkban
(Bene, 2013) részletesen ismertettiik.

A vizsgalatban részt vevd apak tenyészértékét is megbecsultik az értékelt
tulajdonsagokban. A tenyészértéket mind a tiz értékmérd tulajdonsag esetén az
apa ivadékcsoportjanak atlagos teljesitménye, valamint a teljes populacié atlagos
teljesitményének a kuldnbségeként hataroztuk meg:
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TE = (x, - X) x 2

(Ahol: TE = az apa tenyészértéke adott tulajdonsagban; X, = az apa ivadék-
csoportjanak atlagteljesitménye az adott tulajdonsagban; X, = a teljes vizsgalt
hizébika-populacio atlagteljesitménye az adott tulajdonsagban.)

A tenyészértékeket valamennyi apa esetén meghataroztuk, de azokat kéz-
iratunkban - tablazatos formaban - csak a 10 legtébb ivadékkal rendelkezé apa
esetén mutatjuk be.

Fenotipusos és genetikai trendek

A fenotipusos trendek szamitasakor a hizébikak szliletési évenkénti atlagered-
ményeibdl indultunk ki. A vizsgalt tulajdonsagok évenkeénti atlagara egytényezds
lineéris regresszid-analizis segitségével egyeneseket illesztettlink. Fliggd valto-
zonak az értékelt tulajdonsagot, figgetlen valtozénak pedig a szlletési évjaratot
tekintettlk. Az alkalmazott egytényezds linearis regresszidés egyenlet altalanos
alakja az alabbi volt:

Y =a+ bX

(Ahol: Y = a mért tulajdonsag atlagos fenotipusos értéke; a = tengelymetszet;
b = meredekség, a tulajdonsag valtozasanak és irdnyanak a nagysaga; X = az
ivadékteljesitmény-vizsgalatban részt vevd hizobika sziletési évjarata.)

A vizsgalt tiz értékmérd tulajdonsag alakuldsanak genetikai trendjét - Ostler és
mtsai (2005) vizsgalatahoz hasonldan - az azonos évben szliletett apak atlagos
tenyészértékébdl hataroztuk meg. Korabbi vizsgalatunkhoz (Bene és mtsai, 2021)
hasonldan a szamitasokat sulyozott egytényezds linearis regresszio analizis segit-
ségével végeztlk, fliggd valtozénak az atlagos tenyészértéket, fliggetlen valtozénak
az apa szliletési évjaratat, sulynak pedig az apankénti ivadékok szamat tekintettik.

Felhasznalt szoftverek

Az adatok el6készitése Microsoft Excel 2003 és Word 2003 programokkal
tortént. Az adatbazis kiértékelését az SPSS 27.0 (2020) statisztikai programcso-
maggal végeztik.

EREDMENYEK ES ERTEKELES
Fenotipusos trendek

A teljes populacié atlagaban IZM = 6,8 pont, HVS = 651,6 kg, SGY = 1217 g/
nap, VVS= 611,1 kg, CAR = 369,3 kg, VSZ = 60,4%, CST = 689 g/nap, EUR = 3,6
pont (U), FAP = 2,5 pontill. HUS = 70,6% volt. A vonatkoz6 szakirodalmi forrasok
jellemzéen kisebb HVS-rél (Ozllitirk és mtsai, 2004), hasonlé SGY-rél (Bures és
Bartori, 2018), ill. kismértékben kisebb VSZ-rol (Cesarini és mtsai, 2020) szamoltak
be. Gregory és mtsai (1994) eredményeinkhez hasonlé, Laborde és mtsai (2001)
attél Ilényegesen eltéré VVS (659 kg), ill. CAR (405 kg) adatokat kdzdltek.
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Statisztikailag megbizhaté fenotipusos trendeket csak harom tulajdonséag, az
IZM, az EUR és a FAP esetén talaltunk (2. tablazat).

2. tablazat
Fenotipusos trendek a vizsgalt tulajdonsagokban
Tul. (1) Meredekség (bX) (2) Tengelymetszet (a) (3) llleszkedés (4)
b SE p a SE p R? p
1ZM +0,04 0,02 <0,05 -78,49 38,02 <0,05 0,24 <0,05
HVS -1,18 1,54 NS 3017,80 | 3087,12 NS 0,04 NS
SGY +2,06 1,70 NS -2929,32 | 3417,31 NS 0,08 NS
VVS -2,38 1,37 <0,10 | 5399,18 | 2751,76 <0,10 0,16 <0,10
CAR -1,20 0,88 NS 2786,20 | 1761,04 NS 0,11 NS
VSz +0,05 0,03 <0,10 -50,17 57,70 NS 0,19 <0,10
CST -0,29 1,13 NS 1263,08 | 2273,01 NS 0,00 NS
EUR +0,03 0,01 <0,05 -49,81 20,15 <0,05 0,30 <0,05
FAP +0,03 0,01 <0,05 -48,20 18,61 <0,05 0,32 <0,05
HUS +0,07 0,05 NS -76,24 106,27 NS 0,11 NS

X = a bika sziletési éve (5); IZM = izmoltsagi pontszam (pont) (6); HVS = hizlalasi végsuly (kg) (7);
életnapra juté sulygyarapodas (g/nap) (8); VVS = vagasi suly (kg) (9); CAR = hasitott test sulya
(kg) (10); VSZ = vagasi szazalék (%) (11); CST = életnapra jutd csontos hus termelés (g/nap) (12);
EUR = SEUROP izmoltsagi pontszam (pont) (13); FAP = SEUROP faggyussagi pontszam (pont)
(14); HUS = szinhUs szazalék (%) (15)
Table 4. Phenotypic trend of the estimated traits

traits (1); slope (2); intercept (3); fitting (4); X = birth year of bull (5); IZM = muscularity score (point)
(6); HVS = final fattening weight (kg) (7); SGY = weight gain per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter
weight (kg) (9); CAR = carcass weight (kg) (10); VSZ = dressing percentage (%) (11); CST = bone-
meat production per day of life (g/day) (12); EUR = SEUROP conformation score (point) (13); FAP
= SEUROP fat coverage score (point) (14); HUS = meat percentage (%) (15)

Mindharom tulajdonsag esetén a meredekség (b) pozitiv eldjeld volt, igy
ezekben a tulajdonsagokban évenként kismértéku, névekvé tendenciat tudtunk
megallapitani (+0,04, +0,03, ill. +0,03 pont/év). A tobbi tulajdonsag esetén a
meredekség értéke nagyon kicsinek bizonyult, azaz azok évenkeénti alakulasaban
sem javulo, sem romld tendencia nem volt megfigyelhetd.

A fenotipusos trendszamitas eredményei az el6zetes varakozasainktél elma-
radtak. Korabban (Bene és mtsai, 2016) kismérték( névekedést figyeltiink meg a
magyar tarka bikak hizlalasi és vagasi tulajdonsagainak fenotipusos trendjében,
jelen vizsgalat eredményei inkabb stagnalé allapotot mutattak. Jelen eredmé-
nyek eltérék voltak Fiiller és mtsai (2009) dolgozatdban bemutatott adatoktdl is,
akik szintén kismérték( ndvekvd tendenciakat figyeltek meg hasonlo6 értékmérd
tulajdonsagokban.
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Populaciégenetikai paraméterek, tenyészértékek

A vizsgalt tulajdonsagok szamitott populacidgenetikai paramétereit a 3. tab-
lazatban foglaltuk 6ssze. Az IZM, az EUR a FAP, valamint a HUS kézepes 6rok-
I6dhetéséget mutatott (h? = 0,23-0,32). A tobbi tulajdonsag 6roklédhetdsége jé
volt (h? = 0,42-0,52). A SE értékek alapjan h? értékek statisztikai értelemben vett
megbizhatdsaga kielégit6 volt.

3. tablazat
A vizsgalt tulajdonsagok populaciégenetikai paraméterei

Tulajdonsag (1) 02, 02, o’ h2+SE

1ZM 0,5 1,1 1,6 0,32+0,09
HVS 2423,7 3168,8 55925 0,43+0,10
SGY 7796,3 10808,3 18604,6 0,42+0,11
WS 2441,0 2714,4 5155,4 0,47+0,11
CAR 945,5 1066,3 2011,8 0,47+0,14
VSz 41 3,8 79 0,52+0,10
CST 3233,0 3656,7 6889,7 0,47+0,10
EUR 0,1 0,3 0,4 0,26+0,09
FAP 0,1 0,2 0,2 0,23+0,09
HUS 2,2 4,6 6,8 0,32+0,09

02, = additiv direkt genetikai variancia (2); 0®, = kérnyezeti variancia (3); 02| = fenotipusos variancia
(4); h?2 = 6roklédhetdség (5); IZM = izmoltsagi pontszam (6); HVS = hizlalasi végsuly (7); életnapra
juté sulygyarapodas (8); VVS = vagasi suly (9); CAR = hasitott test stlya (10); VSZ = vagasi szazalék
(11); CST = életnapra jut6é csontos hus termelés (12); EUR = SEUROP izmoltsagi pontszam (13);
FAP = SEUROP faggyusséagi pontszam (14); HUS = szinhUs szazalék (15)

Table 3. Population genetic parameters of the examined traits

traits (1); 0?, = additive direct genetic variance (2); o®, = residual variance (3); 02p = phenotypic
variance (4); h? = heritability (5); IZM = muscularity score (point) (6); HVS = final fattening weight (kg)
(7); SGY = weight gain per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter weight (kg) (9); CAR = carcass
weight (kg) (10); VSZ = dressing percentage (%) (11); CST = bone-meat production per day of life
(g/day) (12); EUR = SEUROP conformation score (point) (13); FAP = SEUROP fat coverage score
(point) (14); HUS = meat percentage (%) (15)

A legrosszabbul 6roklédé tulajdonsagnak (h? = 0,23) a FAP bizonyult, mely ered-
mény jérészt egyezd volt a faggyutartalom és a takarmanyozas (mint kdrnyezeti
tényezd) dsszefliggéseirdl jél ismert szakmai axidmakkal. A tobbi tulajdonsagra
kapott 6roklédhetdségi értékek hasonldk voltak a szakirodalomban fellelhet6
adatokhoz (Crews és mtsai, 2003; Hickey és mtsai, 2007; Rumph és mtsai, 2007;
Su és mtsai, 2017; Coyne és mtsai, 2019).

A 4. tablazatban a tenyészbikak (apak) GLM eljarassal becslilt tenyészértékét
mutatjuk be mind a tiz vizsgalt értékmérd tulajdonsagban. Valamennyi tulajdonsag
esetén szamottevd kulénbség adddott a tenyészbikak becslilt tenyészértékében.
Az SGY tekintetében a legjobb (22660-as szamu bika, +160 g/nap), és a legrosz-
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szabb (15669-as bika, -100 g/nap) apa tenyészértéke kozott 260 g/nap volt a k-
I6nbség. Az EUR esetén a 15669-es apa tenyészértékét talaltuk a legnagyobbnak
(+0,7 pont), ami nagysagrendileg masfél osztalynyival (1,4 ponttal) volt nagyobb
annal, mint amit a 19227-es tenyészbika (-0,7 point) esetén becslltlink.

4. tablazat
Az apak tenyészértékei a vizsgalt tulajdonsagokban
Tul. | Atlag* Az apa kdzponti lajstromszama (3)
) @ 13399 | 15669 | 15670 | 16931 | 18428 | 19227 | 19300 | 21521 | 22658 | 22660
N 1162 27 17 17 17 18 31 18 22 20 20
Tenyészérték+SE (4)
1ZM 6,8 0,6 0,7 -0,6 -2 -1,9 -0,1 0,4 0,7 -0,8 0,0

+0,2 | *0,2 | =02 | 0,3 | *0,2 | 0,1 +0,2 | *0,2 | 0,2 | 0,2
HVS | 651,6 | 33,8 -46 -16,8 | -29,3 | -46,6 | 22,2 2,9 6 32 111,3
+13,8 | 18,1 | =18,0 | £19,0 | 15,6 | £11,0 | £17,0 | £14,1 | =148 | 14,6
SGY | 1217 | 57,6 | -100,4 | -57,5 | 446 | -376 | 17,8 -72 | -31,3 | 21,3 | 159,5
+26,9 | £32,1 | £30,9 | £31,1 | £30,9 | £24,0 | £30,6 | £27,9 | =28,4 | £28,6
VVS | 611,1 23 -572 | -26,1 | -356 | -53,3 | 13,8 -0,5 9,3 246 | 991
*11,9| 171 | =168 | £16,8 | £152 | £10,0 | £15,3 | £14,0 | =143 | 14,9
CAR | 369,3 | -5,8 -63,9 | 43,7 -37 -39,9 | -224 1,2 6,2 5,6 53,7
+70 | *98 | =99 | =10,1 | £86 | 59 | *84 | 70 | 7,3 | =73
VSZ | 60,4 -3,1 -3,1 -4,5 -2,9 -1,5 -5,2 0,1 0,0 -1,7 -1,3
+04 | x06 | =06 | 06 | 06 | 0,4 | 0,6 | 0,5 | £0,6 | 0,6
CST | 689 | -11,0 | -108,5 | -94,7 | -285 | 49,2 | -48,8 -1,6 -8,0 -9,9 73,0
+150| +18,0 | =18,1 | £17,9 | £173 | =121 | £16,9 | £16,0 | =16,8 | +16,6
EUR | 3,6 -0,2 0,7 -0,7 -0,3 -0,6 -0,7 -0,1 0,4 -0,5 -0,2
+0,1 +0,2 | *0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 | 0,1 | £0,1 | =0,1
FAP 2,5 0,1 -0,3 -0,4 -0,5 -0,2 0,1 0,4 -0,6 -0,2 0,6
+0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 | 0,1 | 0,1 | =0,1
HUS | 70,6 -4,1 -2,6 -4,1 0,0 -1,2 -5,3 -0,9 1,5 -1,2 -2,8
+0,3 | 05 | =06 | 05 | *04 | 0,3 | 0,5 | *04 | 0,5 | *0,5

#korrigalt féatlag (5); IZM = izmoltsagi pontszam (pont) (6); HVS = hizlalasi végsuly (kg) (7); élet-
napra jut6 sulygyarapodas (g/nap) (8); VVS = vagasi suly (kg) (9); CAR = hasitott test sulya (kg)
(10); VSZ = vagasi szazalék (%) (11); CST = életnapra jutd csontos hus termelés (g/nap) (12); EUR
= SEUROP izmoltsagi pontszam (pont) (13); FAP = SEUROP faggyussagi pontszam (pont) (14);
HUS = szinhus szazalék (%) (15)

Table 4. Breeding value in the estimated traits for the sires

trait (1); mean (2); identity number of sire (3); breeding value (4); corrected overall mean value
(5); 1ZM = muscularity score (point) (6); HVS = final fattening weight (kg) (7); SGY = weight gain
per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter weight (kg) (9); CAR = carcass weight (kg) (10); VSZ
= dressing percentage (%) (11); CST = bone-meat production per day of life (g/day) (12); EUR =
SEUROP conformation score (point) (13); FAP = SEUROP fat coverage score (point) (14); HUS =
meat percentage (%) (15)
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Korabbi vizsgalatunk (Bene és mtsai, 2016) eredményeivel 6sszhangban meg-
allapithatjuk, hogy a hizébikak apja (a mindsités alatt all6 tenyészbika) szamottevd
befolyassal lehet az értékelt hizlalasi és vagasi tulajdonsagokra. A vizsgalatban
szerepld apak tenyészértéke kdzott néhany tulajdonsagban nagyobb, més ese-
tekben kisebb kllénbségeket talaltunk. Munkank eredményei alapjan ismételten
kijelenthetd, hogy egy megfelel6 apaallat kivalasztasaval, ill. hasznalataval akar
egy generacion belll is érzékelhetéen lehet javitani a hizlalasi és/vagy vagasi
teljesitményeket.

Genetikai trendek

Az azonos évben szlletett apak tiz értékmérd tulajdonsagban - kilon-kalon -
becslilt tenyészértékének atlagolasaval kapott genetikai trendeket az 5. tabldzatban
foglaltuk 6ssze. Az apak szlletési éve alapjan a genetikai trendeket az 1993-2017
kozotti idészakra tudtuk kiszamitani. Eredményeink szerint egy tulajdonséag, a

5. tablazat
A vizsgalt tulajdonsagok genetikai trendje az apak tenyészértéke alapjan
Tul. (1) Meredekség (bX) (2) Tengelymetszet (a) (3) llleszkedés (4)
b SE p a SE p R? p
TE,, +0,06 0,02 <0,05 | -114,45 | 49,16 | <0,05 0,24 <0,05
TE, s +1,78 2,75 NS | -3577,37 | 5511,59 NS 0,02 NS
TEy +0,70 4,71 NS | -1407,77 | 9460,59 NS 0,00 NS
TE e +1,63 2,48 NS | -3270,88 | 4980,13 NS 0,02 NS
TE n +3,01 1,24 <0,05 | -6041,92 | 2490,58 | <0,05 0,26 <0,05
TE,, +0,34 0,08 <0,01 | -672,72 | 167,05 | <0,01 0,49 <0,01
TECST +4,33 2,17 <0,10 | -8690,56 | 4357,35 <0,10 0,19 <0,10
TEEUR +0,03 0,01 <0,05 -63,38 28,67 <0,05 0,22 <0,05
TE,.. -0,06 0,02 <0,01 | 117,12 | 34,75 <0,01 0,40 <0,01
TE, s +0,27 0,08 <0,01 | -532,25 | 164,43 | <0,01 0,38 <0,01

= az Ezmoltségi pontszam tenyészértéke (pont) (6); TEHVS =a
hizlalasi vé,gsuly tenyészértéke (kg) (7); TEg,, = az életpapra juto sulygyarapodas tenyészértéke (g/
nap) (8); TE,, = avagasi suly tenyészértéke (kg) (9); TE,,, = breeding a hasitott suly tenyészértéke
(kg) (10); TE,, = a vagasi szazalék tegyészértéke (%) (11); TE,,, = az életnapra jutd csontos hus
termelés tenyeszerteke (g/nap) (12); TE,,, = a SEUROP izmoltsagi pontszam tenyészéréke (pont)
(13); TE,,», = a SEUROP faggyussagi pontszam tenyészértéke (pont) (14); TE,, ; = a szinhls szazalék
tenyészértéke (%) (15)

X = az apa szilletési éve (5); TE,,,

Table 5. Genetic trend of the estimated traits based on BV of sires

trait (1); slope (2); int’ercept (3); fitting (4); X = birth year of sire (5); TEIZM = bree(jing value of muscularity
score (point) (6); TE,,; = breeding value of final fattening weight (kg) (7); TE,, = breeding value of
weight gain per day of life (g/day) (8); TE,,; = breeding value of slaughter weight (kg) (9); TE,, =
br,eeding value of carcass weight (kg) (10); TE,, = breeding value of dressing percentage (%) (11);
TE,, = breeding value of bone-meat production per day of life (g/day) (12); TE,, = breeding value
of SEUROP cgnformation score (point) (13); TE.,, = breeding value of SEUROP fat coverage score
(point) (14); TE,, s = breeding value of meat percentage (%) (15)
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FAP esetén az atlagos tenyészérték id6beni valtozasa (b) negativ iranyd volt, a
tobbi tulajdonsag esetén a regresszié analizis sordn meghatéarozott meredekség
(b) értéke pozitiv iranyt mutatott. A pozitiv eredményekhez azért azt hozza kell
tenni, hogy a tulajdonsagonkénti atlagos tenyészérték évrél évre térténd javulasa
meglehetdsen lassu Gtemd volt (pl. VSZ esetén évente atlagosan csupan 0,34%
mértékben nétt a tenyészérték). Hat tulajdonsag esetén a genetikai trendek
megbizhatésaga statisztikai értelemben véve igazolhaté volt. A legtdbb vizsgalt
értékmeérd tulajdonsag esetén a genetikai trendek egyértelmiien a nemesitéi
munka soran felhasznalt apaallatok minéségének, tenyészértékének a javulasat
mutattak. Eredményeinkhez hasonléan tdbb forrdsmunka (Poto&nik és mtsai,
2007; Emmerling és mtsai, 2009) is a genetikai trendek ndvekedésérdl szamolt
be. Ugyanakkor Kaps és mtsai (2000), valamint Réhrmoser és Pichler (2002) az
SGY genetikai trendjét stagnald jelleglinek talaltak.

KOVETKEZTETESEK

A szimentali fajtacsoport egyedei altalaban j6 histermeldk, de a tejtermelésiik
atejhasznu fajtakénal jéval gyengébb. Ennek kdvetkeztében a figyelem a magyar
tarka fajtaban elsésorban a tejtermel6-képesség és a masodlagos tulajdonsagok
javitasara iranyult, igy a hustermel6-képesség esetén pedig mar a szinten tartés,
illetve a kismértékd javulas is elfogadhatd eredménynek tekinthetd. Ez utobbi
megallapitast jelen dolgozatunk eredményei teljes mértékben alatamasztjak.

A hus tenyészérték index a kettéshasznositasu termelési index 27%-at teszi ki.
A hus tenyészérték index jelenleg harom tulajdonsag tenyészértékébdl tevodik
Ossze, ezek a csontos hus termelés, a szinhUs-szazalék és a SEUROP izmoltsagi
pontszam (Hdth és mtsai, 2013; Kovacs-Mesterhazy, 2021). Eredményeink alapjan
ugy tlinik, hogy a tejtermelés és a hustermelés céljabdl végzett egyidejli szelek-
cié nem okoz sem érdemi javulast, sem pedig romlast a magyar tarka fajtaban
névekedési és vagasi tulajdonsagaiban.
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